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Ces propositions sont temporaires, leur liste sera complétée au fur et à mesure de la mise en place de la plateforme. Si vous souhaitez utiliser d’autres types de puces  que celles proposées ici, merci de contacter les responsables de la plateforme génomique pour mettre en place ces nouvelles analyses.

Génotypage

	Nom de la puce
	Analyses associées
	Caractéristiques

	Human Mapping 250K NspI
	Etude de liaison

Etude d’association
	~262 000 SNP interrogés

	Genome-Wide Human SNP 6.0
	Etude d’association, 

CNV, 

copy number, 

LOH
	>906 600 SNP interrogés et 

> 946 000 sondes de détection des CNV


Expression

	Nom de la puce
	Analyses associées
	Caractéristiques

	Human Genome U133 Plus 2.0
	Transcriptomique
	Couverture complète du génome humain (>47 000 transcrits et variants dont 38500 gènes bien caractérisés)

	Human Genome U133A 2.0
	Transcriptomique
	18400 transcrits et variants dont 14500 gènes humains bien caractérisés

	Mouse Genome 430 2.0
	Transcriptomique
	Couverture complète du génome de la souris (39 000 transcrits)

	Mouse Genome 430A 2.0
	Transcriptomique
	14 000 Gènes de souris bien caractérisés


La plateforme génomique peut réaliser des analyses sur la totalité des puces 3’ expression proposées par Affymetrix. Pour en connaitre la liste, merci de consulter le site internet d’Affymetrix : http://www.affymetrix.com/products/arrays/index.affx
Si vous souhaitez réaliser des analyses sur d’autres types de puces d’expression telles que Gene, Exon et Tiling merci de nous contacter à l’avance.
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